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SUMMARY

In higher eukaryotes, the genes for ribosomal
RNA (rDNA) are organized in two distinct gene
classesthatare represented by highly repeatedgene
families. One rDNA class comprises the genes
encoding 18S, 5.8S, and 28S ribosomal RNA, the
other class comprises the genes coding for 55
ribosomal RNA. Inthe presentstudy, we localized 5S
rDNA in the domestic pig (Sus scrofa, 2n=38) and in
its wild relatives the babirusa (Babyrousababyrussa,
2n=38) and the white-lipped peccary (Tayassupecari,
2n=26). The pig and the babirusa both belong to the
Suidae while the peccary is placed in a separate
family, Dicotylidae.

Metaphase chromosomes were prepared from
blood lymphocytes following standard procedures,
and chromosomes were GTG-banded prior to
hybridization. Fluorescence in situ hybridization was
carried outusing a mouse probe thatincluded the 121
bp5SrRNAgene. The numbering of the chromosomes
ofthe babirusa and the peccary is accordingto Bosma
and de Haan (1981) and Hufty et al. (1973),
respectively.

The 5SrRNAgenes (RN5S) were mappedto pig
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chromosome 14q2.2, to babirusa chromosome 16,
and to peccary chromosome 11. Based on the G-
banding pattern, pig chromosome 14 corresponds to
babirusa chromosome 16. Our data show that the
regional position of the RN5S /ocus on this specific
chromosome is in both species identical. In the
peccary, the 5S rRNA genes were mapped to the
distal region of the long arm of chromosome 11. Toour
knowledge, RN5S is the first gene locus assigned in
this species by in situ hybridization. Moreover, this
resultindicates thatatleasta partof chromosome 11
ofthe white-lipped peccary is homologous to a part of
pigchromosome 14. Sincethe G banding patterns of
these chromosomes do not show any apparent
similarities, further mapping or chromosome painting
is neededtoclarify the extentofthe conserved region.

RESUMEN

En los eucariotas superiores, los genes para el
RNA ribosémico (rDNA) estan organizados en dos
clasesdistintas, representadas por familias degenes
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altamente repetidas. Unaclase derDNA, comprende
los genes que codifican el RNA ribosémico 185, 5.8S
y 28S, la otra clasecomprende los genes que codifi-
can el RNA ribos6mico 5S.

En el presente estudio, hemos localizado el 55
rDNA, en el cerdo doméstico(Sus scrofa, 2n=38) y
sus relacionados salvajes el babirusa (Babyrousa
babyrussa, 2n=38) y el pécari de hocico blanco
(Tayassu pecari, 2n=286).

El cerdo y el babirusa pertenecen, los dos, ala
familia Suidae, mientras que el pécari, se encuadraen
unafamiliadistinta: Dicotylidae.

Los cromosomas metafasicos fueron prepara-
dos a partir de linfocitos sanguineos, siguiendo los
procedimientos estandar, y los cromosomas fueron
GTG-bandeados antes de la hibridacién.

La hibridacién fluorescente in situfue llevada a
cabo usando una sonda de ratén, que incluia el gen
121 bp5SrRNA. Lanumeracion de los cromosomas
del babirusa y el pécari se atiene a lo indicado por
BosmaydeHaan (1981)y Hufty etal. (1973) respec-
tivamente.
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Los genes 5S rRNA (RN5S) fueron mapeados
en el cromosoma porcino 14q2.2, en el cromosoma
16 del babirusay en el cromosoma 11 del pécari. En
funcién del comportamiento delbandeo G, el cromo-
soma porcino 14, corresponde al cromosoma 16del
babirusa.

Nuestros datos demuestran que la posicién re-
gional del Jocus RN5S, en este cromosoma especi-
fico, es idéntica en ambas especies. En el pécari, los
genes 55 rRNA fueron mapeados enlaregion distal
del brazo largo del cromosoma 11.

Segun nuestro conocimiento, el RN5S es el
primer locus génico asignado en esta especie me-
diante hibridacién in situ. Ademaés, este resultado
indicaque, al menos una parte del cromosoma 11 del
pécari de hocico blanco, es homéloga a unaparte del
cromosoma porcino 14. Dadoque los comportamien-
tos de estos cromosomas en el bandeo G, no mues-
tran semejanzas aparentes, seran precisos mapeos
adicionales o identificacién mediante coloracién e
hibridacién in situ, paraclarificar la extensién de esta
regiénconservada.
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